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初 次 申 请 招 收 博 士 生 人 员

简 况 表

申 请 人 姓 名：      徐 海            
所  属  单  位：   生命科学学院            
一级学科名称：     生物学（0710）            
二级学科名称：    微生物学（071005）             
山东大学学位评定委员会办公室制
  年   月   日填表

（本表请正反面印刷）
填表说明

（一）二级学科代码与名称按照《学位授予和人才培养学科目录（2011年）》填写。
（二）申请者填写的CSSCI、SSCI、AHCI、SCI、EI收录论文应为第一作者或通讯作者，且发表的论文、出版的著作须以山东大学为第一署名单位(校外引进人才入校前论文除外)。
（三）国家级科研项目包括：国家社会科学基金项目、国家自然科学基金项目、全国教育科学规划项目、全国艺术科学规划项目、教育部人文社会科学重大攻关项目、教育部人文社会科学重点研究基地重大项目、教育部高等学校古籍整理重大委托项目；国家自然科学基金项目、国家科技支撑计划项目、国家高技术研究发展计划项目（863计划）、国家重点基础研究发展计划项目（973计划）、国家科技重大专项计划项目、科技部、科技部政策引导类科技计划专项项目（星火计划、火炬计划、农业科技成果转化资金、国家软科学研究计划、国际科技合作计划）、国家军工项目（总装备部、总政治部、总参谋部、总后勤部及国家国防科技工业局项目）、国际合作项目（世界银行、亚洲银行、欧盟、WTO、美国NIH）等。省部级项目包括：全国教育科学规划项目、全国艺术科学规划项目、各部委科研计划和规划项目、教育部人文社会科学研究项目、教育部科学技术研究项目、省自然科学基金、省优秀中青年科学家科研奖励基金、省科技攻关计划、省星火计划、省软科学研究计划项目、省社科规划项目、省古籍整理研究计划等。
（四）请不要加页。
	姓    名
	徐 海
	性   别
	男
	出生年月
	1962.4

	教师编号
	200799013649
	专业技术职务
	教 授
	聘任时间
	2007.9

	最后学历、最高学位（包括时间、学校、学科）
	国内：博士研究生、理学博士（2000年9月-2004年6月、山东大学、微生物学）

	
	国外：博士后（2004年10月-2007年10月、加拿大不列颠哥伦比亚大学、微生物学）

	主要研究方向
	环境微生物耐药性及其转移机制

	联系电话
	办公电话：0531-88362362  家庭电话：        移动电话：15069058137

	近五年作为第一作者或通讯作者发表CSSCI、SSCI、AHCI、SCI、EI收录论文共（7）篇
（人文、社科申请者请注明权威期刊，SCI收录论文请注明影响因子）

	主

要

学

术

论

文


	序号
	 论 文 题 目
	期刊名称、时间、卷册

（收录情况）
	通讯作者备注

	
	1
	qnrVC-Like Gene Located in a Novel Complex Class 1 Integron Harboring the ISCR1 Element in an Aeromonas punctata Strain from an Aquatic Environment in Shandong Province, China.
	Antimicrob Agents Chemother.2010. 54(8):3471-3474. (SCI，4.802)
	通讯作者

	
	2
	Genetic diversity analyses of class 1 integrons and their associated antimicrobial resistance genes in Enterobacteriaceae strains recovered from aquatic habitats in China.
	Letters in Applied Microbiology. 2011. 52(6):667–675. (SCI, 1.647)
	通讯作者

	
	3
	Class 1 and Class 2 integrons in multidrug resistant gram-negative bacteria isolated from the Salmon River, British Columbia.
	Canadian Journal of Microbiology.2011.57(6):460-467. (SCI, 1.235)
	1/通讯作者

	
	4
	Identification of a Novel Fosfomycin Resistance Gene (fosA2) in Enterobacter cloacae from the Salmon River, Canada.
	Letters in Applied Microbiology. 2011. 52(4):427–429. (SCI, 1.647)
	1/通讯作者

	
	5
	Role of Escherichia coli strain subgroups, integrons,and integron-associated gene cassettes in dissemination of antimicrobial resistance in aquatic environments of Jinan, China.
	Water Sci Technol. 2012. 66(11):2385-2392. (SCI, 1.122)
	通讯作者

	
	6
	Molecular diversity of class 2 integrons in antibiotic-resistant gram-negative bacteria found in wastewater environments in China
	Ecotoxicology.2013. 22(2):402-414. (SCI, 2.773 )
	通讯作者

	
	7
	Identification of Plasmid-Mediated Quinolone Resistance qnr Genes in Multidrug-Resistant Gram-Negative Bacteria from Hospital Wastewaters and Receiving Waters in the Jinan Area, China. 
	Microb Drug Resist. 2013. 19: 446-456. (SCI, 2.364)
	通讯作者
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	近五年独立（第一主编）出版学术专著(不含教材)共 (    )部

	主要学术专著
	序号
	专著名称
	出版单位、时间
	本人位次

	
	
	
	
	

	  近五年获部、省级及以上奖励成果共(    )项；作为第一完成人获国家发明专利共（ 1 ）项

	主要获奖

成果及

专利
	序号
	成果名称
	成果颁发部门、奖励名称、等级、时间
	本人位次

	
	1

	利用EcoRII酶切图谱库检测细菌整合子中基因盒阵列的方法.
	国家知识产权局，发明专利（已授权），2013.11.20
	1

	近五年作为负责人承担的科研项目共（6）项、横向项目共（1）项，获得的科研总经费共（262）万元。目前可支配科研经费（74.3）万元。

	序号
	项目编号及名称
	项目来源
	起止时间
	科研经费

	1
2

3

4

5

6

7
	30870084水环境中分离耐抗生素细菌及整合子结构的遗传分析

31170112质粒介导的喹诺酮类耐药性基因在环境污水中传播及相关耐药肠道细菌的遗传结构分析
2011HZ050从环境污水中分离、鉴定细菌质粒上与整合子相关的耐药基因
2013ZX10004217-003超耐药菌在食品生产链中的流行病学及防控技术研究
41200091010829，41200091011042，41200091011524，从环境中分离整合子细菌：新的耐药基因；自主设置课题
11181306 微生物发酵法高效生产L-精氨酸技术的研发

S2015GR1181水环境中细菌耐药性研究

	国家自然科学基金面上项目
国家自然科学基金面上项目
山东省医药卫生科技发展计划项目
国家重大科技专项子课题
微生物技术国家重点实验室运行费
山东龙力生物科技有限公司（横向）
科技部：政府间国际科技合作专项
	2009.01-2011.12
2012.01-2015.12
2011.09-2012.12
2013.01-2015.12
2010-至今
2013.05-2015.05

2015.01-2018.04
	30万

55万

1万
17.2万
38.8万

20万

100万
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	本人的主要研究方向及学术贡献：

	本人系山东大学生命科学学院，微生物技术国家重点实验室教授，该实验室课题组长，主持环境微生物耐药性发生及转移机制研究方向。本课题组系统地研究了水环境中1、2、3型整合子的多样性、携带耐药基因功能和转移性机制，阐明了整合子在水环境中作为耐药性散播的一个重要遗传元件的作用。在研究喹诺酮耐药方面，我们调查了不同水环境中喹诺酮耐药基因qnrA水平分布，揭示了医院废水是耐药基因污染的一个重要来源，也发现了许多含有喹诺酮耐药基因qnr的菌株，其中鉴定了一种qnrB的的新变体qnrB26。同时，我们对发现的新的耐药基因（如qnrVC4, fosA2）的功能进行研究，并发表了相关的论文。此外，我们在肉鸡加工厂分离得到耐药性大肠杆菌、克雷伯菌和奇异变形杆菌。对它们进行了抗药谱测定、生理型和整合子分析、β-内酰胺酶的检测、耐药基因检出、整合插入元件分析以及转移机制研究。
本人在环境细菌耐药性研究领域，先后主持过两项国家自然科学基金的资助 (水环境中分离耐抗生素细菌及整合子结构的遗传分析，批准号：30870084，2009.01-2011.12 ；质粒介导的喹诺酮类耐药性基因在环境污水中传播及相关耐药肠道细菌的遗传结构分析，批准号：31170112，2012.01-2015.12)，国家重大科技专项子课题（超耐药菌在食品生产链中的流行病学及防控技术研究，批准号：2013ZX10004217-003，2013.01-2015.12

），政府间国际科技合作专项（水环境中细菌耐药性研究，S2015GR1181，2015.01-2018.04 ）
并且获得过微生物技术国家重点实验室自主课题（从环境中分离整合子细菌；新的耐药基因功能及水平转移机制）和山东省医药卫生科技发展计划项目（从环境污水中分离、鉴定细菌质粒上与整合子相关的耐药基因 ，批准号：2011HZ050，2011.09-2012.12）的资助。近年来，发表SCI研究论文15篇，其中以第一作者或通信作者发表包括细菌学和耐药机制研究的主流杂志Journal of Bacteriology (Xu et al., 2007. 189: 6276-6283.)和Antimicrob Agents Chemother (Xia et al., 2010. 54: 3471-3474.)。有关整合子检测技术方面的授权专利1项。
   本课题组由1名教授、1名副教授和5位硕士研究生组成，具备有协助指导博士研究生的学术团队。
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	近五年本人有代表性的科研成果简介之一：

	成果名称
	耐药细菌1、2、3型整合子的多样式、 耐药基因功能及转移性方面系统研究


	完成时间
	2013年

	   本课题组对济南地区废水环境中分离得到的耐药性细菌整合子的种类、结构、功能及可转移性进行了研究。从638株耐药性分离株中发现携带Ⅰ型整合子细菌293株（45.92%），携带Ⅱ型整合子细菌38株（5.96%）。我们采用限制性内切酶EcoRII对PCR扩增出的整合子耐药基因盒区酶切，根据限制性片段长度多态性图谱(RFLP)来将不同的基因盒阵列进行分类。对不同谱型的基因盒阵列测序，得到1型整合子29种基因盒阵列，包含34种基因盒，其中有29种是耐药基因；得到2型整合子7种基因盒阵列，包含12种基因盒，其中有7种是耐药基因。我们首次报道了7种新型1整合子基因盒阵列和3种新型2整合子基因盒阵列。这些结果证明了环境细菌中整合子的多样性和可转移性对细菌耐药性的传播发挥着重要作用。

已发表相关研究论文：
① Xia, R., Y. Ren, X. H. Guo and H. Xu*. 2013. Molecular diversity of class 2 integrons in antibiotic-resistant gram-negative bacteria found in wastewater environments in China. Ecotoxicology. 22: 402-414.
② Ning, H., D. H. Sheng and H. Xu*. 2012. Role of Escherichia coli strain subgroups, integrons, and integron-associated gene cassettes in dissemination of antimicrobial resistance in aquatic environments of Jinan, China. Water Sci Technol. 66: 2385-2392.
③ Guo ¹, X. H., R. Xia ¹, N. Han and H. Xu*. 2011. Genetic diversity analyses of class 1 integrons and their associated antimicrobial resistance genes in Enterobacteriaceae strains recovered from aquatic habitats in China. Lett Appl Microbiol. 
④ Xu*, H., K. Broersma, V. Miao and J. Davies. 2011. Class 1 and Class 2 integrons in multidrug resistant gram-negative bacteria isolated from the Salmon River, British Columbia. Can J Microbiol. 57: 460-467. 
⑤Xu, H., J. Davies and M. Vivian*. 2007. Molecular Characterization of Class 3 Integrons from Delftia spp. J Bacteriol. 189: 6276-6283.

⑥国宪虎，夏蕊蕊，徐海*。整合子基因盒系统及β-内酰胺酶介导的细菌耐药，微生物学通报. 37(2):289-294, 2010.
已授权专利：利用EcoRII酶切图谱库检测细菌整合子中基因盒阵列的方法. 专利号：01110080541.6 发文日：2013.09.18 




共7页  第4页

	近五年本人有代表性的科研成果简介之二：

	成果名称
	水环境质粒介导的喹诺酮抗性(PMQR)基因检测和功能分析
	完成时间
	2015年

	从水环境中共筛得喹诺酮耐药细菌411株，其中已确定环丙沙星抗性的有238株，加替沙星抗性的有162株，萘啶酮酸抗性的有245株，对上述三种抗生素均有抗性的有100株。喹诺酮抗性基因qnrA1, qnrB2, qnrB4, qnrB6, qnrB9, qnrS1和 qnrB 新变体qnrB26 在六个菌属(Klebsiella sp., Escherichia sp., Enterobacter sp., Proteus sp., Shigella sp., 和 Citrobacter sp.)共31株菌中被检出，其中四株菌含有双qnr基因；此外，另外两种质粒介导的喹诺酮抗性基因aac(6')-Ib-cr 和 qepA, 在这31株菌中分别被检出12株(38.7%)和4株(12.9%)。其中，qepA基因是首次在菌属Shigella sp中发现。质粒介导的喹诺酮抗性基因阳性菌株含有1型整合子分析，28株菌带有1型整合子，占qnr-阳性菌株的90.3%。其中，25 (80.6%) 菌株有 15 不同的基因盒阵列, 包括 28 个基因盒。

已发表相关研究论文：
① Xia, R., Y. Ren and H. Xu*. 2013. Identification of Plasmid-Mediated Quinolone Resistance qnr Genes in Multidrug-Resistant Gram-Negative Bacteria from Hospital Wastewaters and Receiving Waters in the Jinan Area, China. Microb Drug Resist. 19: 446-456.
②夏蕊蕊，国宪虎，张玉臻，徐海*。喹诺酮类药物及细菌对其耐药性机制研究进展，中国抗生素杂志. 35 (4):255-261, 2010.
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	近五年本人有代表性的科研成果简介之三：

	成果名称
	耐药新基因和传播机制方面的研究
	完成时间
	2011

	从水环境分离得到一株含有复杂Ⅰ型整合子的环境水生病原菌Aeromonas puctata 159，对其耐药基因盒阵列结构分析，发现一个新型喹诺酮药物的抗性基因，被命名为qnrVC4。并对此喹诺酮耐药新基因进行了功能验证、定位及转移性研究。
    另一株对磷霉素有高抗性的环境微生物Enterobacter cloacae.被分离。全长磷霉素抗性基因的ORF被克隆至大肠杆菌，重组质粒显示非常高的磷霉素抗性。DNA序列表明，这是一个类似于磷霉素抗性基因fosA的新基因；被命名为fosA2。FosA2的氨基酸序列与FosA的氨基酸序列有95%的相似性；但前者的抗磷霉素能力却高于后者近20倍。
已发表相关研究论文：
① Xia, R., X. H. Guo, Y. Z. Zhang and H. Xu*. 2010. qnrVC-Like Gene Located in a Novel Complex Class 1 Integron Harboring the ISCR1 Element in an Aeromonas punctata Strain from an Aquatic Environment in Shandong Province, China. Antimicrob Agents Chemother. 54: 3471-3474. 
② Xu*, H., V. Miao, W. Kwong, R. Xia and J. Davies. 2011. Identification of a Novel Fosfomycin Resistance Gene (fosA2) in Enterobacter cloacae from the Salmon River, Canada. Lett Appl Microbiol. 52: 427–429. 
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	招收培养全日制硕士研究生情况 (截至目前， 共有6名全日制硕士研究生毕业，其中学术型3名，3年制专硕2名，2年制专硕1名)

	年 度
	招 生 人 数
	毕 业 人 数
	获 学 位 人 数

	2008
2009

2010

2011

2012

2013

2014

2015
	1（学术型）
1（3年制专硕）
2（1人学术型, 1人为2年制专硕）

1（3年制专硕）
1（学术型）
1（3年制专硕）
3（2人学术型）
2（3年制专硕）
	无
无

无

1（学术型）

2(分别为2、3年制专硕）
1（学术型）

1（3年制专硕）
1（学术型）
	无
无

无

1（学术型）

2 (分别为2、3年制专硕）
1（学术型）

1（3年制专硕）

	主  讲  的  研  究  生  课  程

	时 间
	课 程 名 称
	课 时
	授 课 对 象

	
	
	
	

	本人承诺：
上述所填内容全部属实。

                                  签名：                    年   月   日

	学位评定分委员会审核情况和意见：

经审核，该申请人近五年作为第一作者（通讯作者）发表CSSCI、SSCI、AHCI、SCI、EI论文  7 篇，其中权威期刊      篇(仅限人文社科类)；独立（第一主编）出版专著      部；

获省部级二等奖以上奖励      项；作为第一完成人获国家发明专利 1 项；

作为负责人新申请到（承担）国家级科研项目 3项，省部级科研项目      项，横向项目 1项；获得科研总经费 262万元；目前可支配经费74.3万元。

以上数据真实可靠，学位评定分委员会           （请填写“同意”或“不同意”）申请人于2016年招收博士生。
学位评定分委员会主席签字（签章）：        学位评定分委员会公章 

年    月    日
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